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Прогностические веб-ресурсы на платформе Way2Drug 

Название, 

ссылка 

Описание веб-

сервиса 
Адрес в сети Интернет 

Acute rat toxicity1 

Прогноз острой 

токсичности для 

крыс при четырех 

путях введения 

препарата 

http://www.way2drug.com/gusar/acutoxpredict

.html 

ADVER-Pred2 

Прогноз побочного 

действия 

фармакологических 

веществ на сердечно-

сосудистую и 

гепатобилиарную 

систему  

http://www.way2drug.com/adverpred/ 

AntiBac-Pred3 

Прогноз 

антибактериальной 

активности 

http://www.way2drug.com/antibac 

AntiHIV-Pred4 

Прогноз 

антиретровирусной 

активности и 

эффектов, связанных 

с коморбидностями 

ВИЧ-инфекции 

http://www.way2drug.com/hiv/ 

Antitarget 

prediction5 

Прогноз 

взаимодействия с 

нежелательными 

мишенями 

http://www.way2drug.com/gusar/antitargets.ht

ml 

CLC Pred6 

Прогноз 

цитотоксичности в 

отношении 

опухолевых и 

неопухолевых 

клеточных линий 

http://www.way2drug.com/Cell-line/ 

DDI-Pred7 

Прогноз 

межлекарственного 

взаимодействия 

http:// www.way2drug.com/ddi/ 

DIGEP-Pred8 

Прогноз влияния 

лекарств на генную 

экспрессию 

http://www.way2drug.com/ge/ 

Ecotoxicity 

Количественный 

прогноз 

характеристик, 

связанных с оценкой 

экотоксичности для 

http://www.way2drug.com/gusar/environment

al.html 



химических 

соединений 

KinScreen 

Прогноз 

взаимодействия 

фармакологических 

веществ с киномом 

человека 

http://www.way2drug.com/KinScreen 

MetaTox9,10 

Прогноз токсичности 

с учетом 

метаболизма 

http://way2drug.com/mg2/ 

MICF 

Прогноз 

противогрибковой 

активности 

http://www.way2drug.com/micF/ 

PASS Online11,12 

Прогноз свыше 4000 

видов биологической 

активности 

http://www.way2drug.com/passonline 

PASS Targets13 

Прогноз 

взаимодействия с 

молекулярными 

мишенями  

http://www.way2drug.com/passtargets/ 

RA14 
Прогноз сайтов 

биотрансформации 
http://www.way2drug.com/RA/ 

Resistance 

Прогноз 

лекарственной 

устойчивости ВИЧ-1 

по нуклеотидной  

последовательности 

протеазы и обратной 

транскриптазы 

http://way2drug.com/resistance/ 

ROSC-Pred15 

Прогноз органо-

специфичной 

канцерогенности 

http://www.way2drug.com/ROSC 

SMP16 

Прогноз 

специфичности 

субстратов и 

метаболитов по 

отношению к 

ферментам 

биотрансформации 

http://www.way2drug.com/SMP/ 

SOMP17 

Прогноз сайтов 

метаболизма 

фармакологических 

веществ 

http://www.way2drug.com/SOMP/ 

SprOS18 

Анализ 

функциональной 

специфичности 

аминокислотных 

последовательностей 

белков 

http://www.way2drug.com/spros/ 
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